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     El Grupo Porcino de la UDELAR 

  
Principales objetivos 

 
• Equipo multi e interdisciplinario de docentes de la UDELAR que 

aborde las funciones de docencia, investigación, extensión, 
vinculación con el medio y cooperación nacional e internacional 
relacionadas a la producción porcina. 

 
• Trabajar e investigar sobre un modelo de producción porcina 

para la Agricultura Familiar en el marco de la soberanía 
alimentaria. 

 
• Planificar acciones para difundir la información generada al 

sector productivo y realizar publicaciones conjuntas en el área 
de referencia. 



Los RZGL suinos en Uruguay 

Cerdos Pampa Rocha 

“cerdos criollos” es el producto de las cruzas entre los primeros cerdos introducidos desde la 
península Ibérica con razas traídas de Estados Unidos y Europa. 

 
Situación crítica para el Pampa Rocha por descenso número de pequeños productores. Solo dos núcleos mayores de 
reproductores (CRS, Facultad de Agronomía y Fundación Quebracho  en Cerro Largo). 



Introducción del cerdo en Uruguay 

A finales del 1700  con la instalación de los primeros saladeros  aumenta 
notablemente el número de cerdos (Castro, 2007). 
 
 

 1966 se fundó La Sociedad Uruguaya de Criadores de Cerdos (como integrante 
de la Asociación Rural del Uruguay) 

(Castro, G, 2007, Rev. Arch. Zootecnia (56), 783-788) 
http://unorte.edu.uy/amga/multimedia/suinos/texts/suinos_text.htm 

 1996: Sociedad de Criadores de Cerdos Pampa-Rocha (NO ACTIVA)  

http://unorte.edu.uy/amga/multimedia/suinos/texts/suinos_text.htm


Zona de Bañados de Rocha 
región con: praderas naturales, pajonales  

y zonas anegadas  





Los recursos genéticos locales (RZL) no categorizan en el sistema 
productivo de nuestro País.  
 
Este está basado en razas transfronterizas Internacionales 
 
En general hay un vacío y desconocimiento de sus características productivas  de los RZL 
 

Anuario Estadístico de  
DIEA-MGAP 2019 



Características y componentes del modelo 

 Todos los procesos de cría se realizan a campo. 
 
 Utilización de pasturas como alimento.  
 
 Uso de raciones balanceadas en forma restringida en cerdas 

gestantes, posdestete y recría de reemplazos. 
 
 Genética adaptada a la cría a campo. 
 
 Utilización de un solo tipo de instalación 
     (paridera “Tipo Rocha”) con adaptaciones. 



Cerdos Pampa Rocha 



Genética, cruzamientos y 
productividad 

Indicador Pampa Rocha Línea Híbrida 

Lechones nacidos vivos 8,8 10,9 

Lechones destetados 7,8 9,8 

N° partos/año 2,02 2,10 

Lechones destetados/año 15,76 20,58 

Kg lechones destetados/año 228,6 298,1 

Grupo de Investigación CRS-FAGRO-UdelaR 
Barlocco & Carballo 
 



ENFOQUE: GENÉTICA MOLECULAR 

    USO DE PANELES DE MICROSATÉLITES  

 

 

    ESTUDIOS DE SNP EN GENES MAYORES  

CON IMPORTANCIA PRODUCTIVA 

 

 

    GENÓMICA FUNCIONAL (ANÁLISIS DE TRANSCRIPTOMA) 



USO DE PANELES DE MICROSATÉLITES  

http://www.uco.es/conbiand/consorcios.html 
 

Lider: Dra. Amparo Martínez Martínez 

http://www.uco.es/conbiand/consorcios.html


Panel de 25 MS recomendados por FAO-ISAG encuentra una alta variabilidad en la 
muestra de cerdos Pampa Rocha, con valores de heterocigosidad esperada de 0,603 y 
observada de 0,583,    con una bajo nivel de endogamia (FIS: 0,0475) 

Estudios previos: 
Kelly y col (2002) 
Haplotipos ADN Mit 
Asíaticos (A1). 



Representación gráfica tridimensional del análisis factorial de correspondencia 

Referencias: IB: Ibérico, CL: Celta, BK: Berkshire,  
DC: Duroc, LD: Landrace, LW: Large White, P: Pietrain 

Meishan 

Pampa Rocha 

IB, CL, BK, DC, LD, LW, P 

Caracterización genética de los cerdos Pampa Rocha de Uruguay 
 

Lic. María del Carmen Montenegro 
Tesis de Maestría en Ciencias Biológicas, Subárea genética 

PEDECIBA, Universidad de la República  
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Núcleo Pampa Rocha 
Primario :  

Pampa Rocha núcleo actual 
 

Historia: Inscripción 
En ARU del primer Large Black 
en 1914. 

Fis= 0.0475 

Fis= -0.022 



Objetivo: Analizar  polimorfismos en genes con potencial impacto en selección 
de características de interés productivo, reproductivo y sanitario.  

ESTUDIOS DE SNP EN GENES MAYORES 

2010-2019 



Gen receptor de la ryanodina "RYR1" 



PCR-Secuenciación 

Genotipo AA 
Resistente. 



Genotipado: Real time PCR 

A 

Alelo A de relevancia asociado a bajo 
espesor  de grasa abdominal y elevado 
contenido de grasa intramuscular  

Estrategia: Cruzamiento hembras PR (GG) x 
                     machos Duroc (AA)          

G 

Importante para caracteres maternales 
Genotipo GG relacionado con aumento 
de camada, engrasamiento, aumento 
producción de leche (Stinckens et al, 2010) 



Recientemente, se descubrió un SNP, con notables efectos sobre grasa 

Dorsal  y grasa Intramuscular y que van, además, en sentido opuesto. 
Latorre et al. 2016. 

El gen PEPCK-C  codifica para la enzima del citosol carboxidasa fosfoenolpiruvato.  

Actúa en el metabolismo de lípidos y carbohidratos 

POLIMORFISMO C2456 C>A 

El alelo A está asociado a un mayor contenido de grasa intramuscular, 
a un menor espesor de grasa dorsal y a una exudación más baja  



Barlocco et al, 2000 observan mayor espesor de grasa dorsal en cerdas  (42.18 mm) vs  
Híbridas PR-Duroc, PRx Large White (35.98 mm) con un peso a faena de 105.7 kg. 
 



GENÓMICA FUNCIONAL (ANÁLISIS DEL TRANSCRIPTOMA) 

Estudio del perfil de expresión génica en el músculo esquelético de cerdos Pampa 

Rocha sometidos a diferentes dietas (Lic. Msc. María del Carmen Montenegro Silva. 

Doctorado en Ciencias Agrarias.Feb. 2019 
 
Metodología: 
 

Tratamientos: dietas isoproteicas e isoenergéticas con 
diferente contenido lipídico:  
 

T0: dieta con 0 % de afrechillo de arroz (control) 
T15: dieta con 15 % de afrechillo de arroz (dieta con mayor 
contenido lipídico).  
 
Análisis de la expresión génica:  
 
 

• Secuenciación: RNAseq (Macrogen) 
 

• Análisis bioinformático: 
 

- Control de  expresión diferencial:  
CLC Genomics Workbench 9.5.2. (INIA Las Brujas). 
Análisis  funcional: DAVID v 6.8 y ClueGo v 2.3.3 (Cytoscape v. 
3.4.0). 

Enfoque  nutrigenómico hacia un producto diferencial  
(carne de cerdo criollo Pampa Rocha) 



Análisis funcional de los  359 genes con expresión diferencial  (categorías Gene Ontology (GO)) .  

Azul: procesos biológicos. Rojo: funciones moleculares. 
 Verde: componentes celulares.  

Software DAVID v 6.8. 



 
 
 
 

 
 
 
GPER1, ABHD6 (sobre expresados en T15) 
 
NR4A2, NR4A3, FOS y ATF3 (sub expresados 
en T15) 
 (obesidad, diabetes tipo II, regulación 
crecimiento músculo esquelético, apoptosis) 
 
 
 

El análisis funcional evidenció la asociación de los genes con expresión diferencial con 
diferentes procesos biológicos y vías metabólicas. Dentro de los relacionados con 
calidad de carne se encuentran: 
 
1.-metabolismo de lípidos y carbohidratos. 
2.-desarrollo muscular. 
3.-interacciones entre receptores con la matriz extracelular (ECM). 

Genes con expresión diferencial:  

Genes candidatos para calidad de 
carne 

PDK4, TNC (sobre expresados en T15) 

 

FOS (sub expresado en T15) 

 

 

(Grasa IM,  composiciòn AG, retención 

agua) 

 

Genes involucrados en el desarrollo de 

enfermedades humanas relacionadas con el 

metabolismo energético y el desarrollo muscular 

 

 

Montenegro y col. 2019 (aceptado en Genet.Mol. Research, ed. FUNEPC-RP) 



IDENTIFICAR EL RZG 

CARACTERIZAR 

CONSERVAR 

MEJORAR 

LOGRAR UN PRODUCTO CON VALOR COMERCIAL 



Difusión a  nivel  Local y Regional    



2019 


